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Staphylococcus aureus NCTC 8530/ ATCC 12598 S B A ER
Staphylococcus epidermidis NCTC 11047/ ATCC 14990 T A PR
Staphylococcus saprophyticus NCTC 7292/ ATCC 15305 J&5 A ) BR
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S. aureus NCTC 8530/ ATCC 12598 + |+ [+ |+ |+ |+ |+ |+ |+ |+ |+ |- - + | -
S.epidermidis NCTC 11047/ATCC14990 - - + |+ |- - - - vV |+ |- - + |+ |-
S. saprophyticus NCTC7292/ATCC15305 EE R S S S S P + |- - - - -
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S. aureus S B A ER 45 45 45
S. epidermidis A EAEENT| 19 19 19
S. haemolyticus T I 6 BR A 12 11 12
S. simulans FBEAT il %) BR TR 8 8 8
S. capitis subsp. Capitis SR 2 BR B SR 3 3 3
S. capitis subsp. urealyticus fllj(%ﬂ ARERRLH 2 2 2
T A HR IV e
S. warneri TR IR %) BR A 5 5 5
S. saprophyticus i A 7 4 BR A 2 2 2
S. ludergensis 2 2 2
S. chromogenes P R 2 2 2
S. hominis N 3 3 3
S. cohni subsp. Cohni FL IR & BR A 1 1 1
S. lentus 715 ) ER A 1 1 1
S. xylosus A %) 2R A 1 1 0
S. caprae IS EAE2 St 1 1 1
S. aurichularis B E B 1 1 1
PS8 108 107 107
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Staphylococcus spp.

S. aureus subsp. aureus 4 ¥ 0] %) BR 1 4 0 LA
S. aureus subsp. anaerobius 4 ¥ 0] % B B PR A
S. auricularis H-F & PR

S. caprae L1 FHi] % BREA

S. capitis subsp capitis <R % BR B SR

S. capitis subsp ureolyticus kMR 8] %] 3R T fife K
S. conhii subsp urealyticum F}KH %) BK B8 i g V. Fh
S. carnosus P &I EK A

S. chromogenes =07 % BK b6

S. conhii subsp conhii T} I %) BR A B QP A

S. epidermidis % % ] % BR 1A

S. haemolyticus ¥ Ifil 5] % BK P&

S. hominis subsp. hominis N %] KB A I Fh

S. hominis subsp. novobiosepticus

S. hyicus ¥ & PR FE

S. intermedius )7 %] BRIH

S. lentus SN % %) BRBE

S. lugdenensis X3 %] R TH

S. saccharolyticus fifEhE T % PR P&

S. saprophyticus &% BR 1A

S. schleiferi subsp. Schleiferi Jiti [ ] %) 3K T i [
S. schleiferi subsp.coagulans Ji [ 8] %) BK B 5% 28 AL
S. sciuri F% P %) BRI (P R 4 BR )

S. simulans 15477 % %] BR 1A

S. warneri TR IKH % BR A

S. xylosus A BEH %) BR A

Kocuria spp.
K. kristinae SRR

K. rosea BB E T
K.carniphila

Kytococcus spp.

Ky.sedentarius

Micrococcus spp.
M. luteus JEEPHIRE
M. lylae BLHITUEKEE
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ORGANISM &S LAT | CPG | NIT | SUC | TRE | MAN | NAG | MNS | TUR | PHO | BGL | BGN | URE | ARG | PYR
S. aureus subsp. aureus S TR A BRI S 0 BT 99.9 85 85 98 97 98 90 93 95 99.9 99.9 0.1 82 90 0.1
S. aureus subsp. anaerobius PO R IR A R AR 0.1 0.1 0.1 99.9 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 99 0.1 0.1 0.1 60 0.1
S. auricularis AR 0.1 0.1 75 50 99.9 5 0.1 45 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 90 99.9
S. caprae Ll 2F 0 % BR 0.1 0.1 99.9 0.1 87 25 5 80 0.1 99.9 0.1 0.1 65 99.9 50
S. capitis subsp. capitis SOPR A 4T BRI SR A 0.1 0.1 80 45 0.1 50 0.1 75 0.1 20 0.1 0.1 30 80 0.1
S. capitis subsp. urealyticus SOPR A ) R A AR i 0.1 30 99.9 | 99.9 0.1 90 0.1 96 0.1 0.1 0.1 0.1 95 80 0.1
S. carnosus PRV 2 BR B 0.1 0.1 99.9 0.1 90 99.9 90 99.9 0.1 85 0.1 0.1 0.1 99.9 99.9
S. chromogenes PR E R 0.1 75 99.9 | 99.9 99.9 23 35 90 50 96 40 0.1 95 89 65
S. cohnii subsp. conhii Ao PR ) BR 1 A PR o 0.1 0.1 20 50 93 89 0.1 60 0.1 98 0.1 0.1 0.1 2 0.1
S. cohnii subsp. urealyticus R PR 4 BR R AR T 0.1 68 0.1 0.1 99.9 96 90 95 0.1 95 0.1 99.9 94 0 0
S. epidermidis P BRI 0.1 0.1 90 97 0.1 0.1 0.12 70 50 82 50 0.1 85 73 0.1
S. haemolyticus VA I 4 R 0.1 45 82 99.9 95 66 85 7 50 4 78 0.1 4 85 50
S. hominis subsp. hominis N BRI 0.1 55 80 95 85 25 45 2 99.9 24 0.1 0.1 85 40 0.1
S. hominis novobiosepticus 0.1 0.1 90 99 0.1 0.1 0.1 30 99.9 0.1 10 0.1 99 0.1 0.1
S. hyicus JEHIE R 50 0.1 90 89 90 7 92 90 0.1 93 50 99.9 66 99.9 0.1
S. intermedius H 8] 4 4 BR 50 0.1 99.9 99.9 99.9 99.9 99.9 75 4 99.9 50 0.1 50 80 0.1
S. lentus ISR ERE 0.1 0.1 99.9 99.9 99.9 99.9 90 92 99.9 20.1 99.9 0.1 0.1 0.1 0.1
S. lugdenensis 25 XIS 61 2 R 0.1 75 95 99.9 95 0.1 99.9 85 50 5 99.9 0.1 50 0.1 99.9
S. saccharolyticus AR R 0.1 0.1 95 0.1 60 0.1 0.1 10 70 0.1 0.1 0.1 0.1 95 0.1
S. saprophyticus JEAE R BRI 0.1 80 25 99.9 95 89 70 0.1 99.9 0.1 50 0.1 84 30 0.1
S. schleiferi subsp. schleiferi it 81 2 R A it P I e 90 0.1 99.9 0.1 70 0.1 99.9 99.9 0.1 95 0.1 0.1 0.1 99.9 0.1
S. schleiferi subsp. coagulans it P ] R T o SR 0.1 0.1 99.9 24 0.1 48 80 99.9 49 99 0.1 0.1 99.9 99.9 20
S. sciuri & I 4 BR i 0.1 49 99.9 99.9 99.9 99.9 83 99.9 60 98 99.9 0.1 0.1 0.1 99.9
S. simulans A I BR 0.1 0.1 90 95 95 85 90 50 0.1 25 5 90 85 95 99.9
S. warneri K T 4 BR 0.1 62 30 99.9 94 80 8 50 50 0.12 99.9 60 92 72 0.1
S. xylosus A % BR A 0.1 47 80 90 95 90 85 90 50 65 99.9 99.9 85 5 99.9
K. kristinae SR 0.1 19 10 99.9 98 5 0.1 99.9 0.1 0.1 99.9 0.1 15 0.1 95
K. rosea BUHL 0 v iR 0.1 0.1 90 12 0.1 10 0.1 8 0.1 0.1 99.9 35 0.1 0.1 0.1
K. carniphila 0.1 85 83 15 10 0.1 0.1 10 0.1 0.1 0.1 0.1 85 0.1 15
Ky. sedetarius 0.1 24 5 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 70 0.1
M. luteus L ERpe] 0.1 80 4 15 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 32 0.1 85
M. ylae HR R 0.1 0.1 10 5 0.1 0.1 7 5 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 0.1 50
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